
鉴于交叉污染和误识情况普遍存在，科学研究项目中所用细胞的真实性已成为一个重大问题。据估计，所有基于细胞系的研究中，约有15%至20%是在使用被误识的细胞系。因此，利用STR分析确定细胞系的特征对于开展可靠且可重复的研究至关重要。此外，越来越多的期刊在接受论文之前都要求进行细胞系验证。

我们的服务包括

细胞系鉴定
与在线数据库比对
可直接用于发表的分析报告

操作简便

请下载细胞系鉴定订单表，填写并打印后随样本寄送。
请将样本装在带衬垫的信封中，在室温下寄给我们。
对于 gDNA，请提供 ≥ 50 μl 的 50ng/μl gDNA，溶于 Tris 或 EDTA（10 mM Tris、0.1 mM EDTA）中。
对于细胞沉淀，请提供 100 万至 500 万个细胞作为细胞沉淀。请用 PBS 洗涤两次，然后用 0.5 毫升 70-90% 的乙醇重新悬浮。

标记

人类细胞使用 Promega 的 PowerPlex 系统，通过 16 个 STR 标记进行分型。
小鼠细胞使用 18 个 STR 标记进行分型。
大鼠细胞使用 14 个 STR 标记和一个性别特异性标记进行分型。
犬细胞使用 11 个 STR 标记进行分型。
仓鼠细胞采用 10 个 STR 标记进行分型。

结果

您将在 2 周内通过电子邮件收到结果。结果包括与 Cellosaurus 数据库的数据比对。该细胞系将被归类为“已验证”或“误认”。

短串联重复序列（STR）

由2-13个碱基组成的DNA序列，重复次数可达数百次，即构成短串联重复序列（STR）。个体间STR重复次数的差异，会导致采用PCR技术时产生的片段长度出现变异。通过分析多个位点上片段长度的这些变异，即可对细胞系进行分型。

细胞系混合物的检测

即使被污染细胞线的频率低至10%，也能检测到一种细胞线被一种或多种其他细胞线污染的情况。此类细胞线组合通常会在单个或多个位点上产生包含三个或更多峰值的STR谱型。
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https://cytion.b-cdn.net/media/bd/df/ac/1688729919/Cell_Line_Authentication_Order_Form_CLS.pdf

