
เนื่องจากความแพร่หลายของการปนเปื้อนข้ามและการระบุตัวตนผิดพลาด ความถูกต้องของเซลล์ที่ใช้ในโครงการวิจัยทางวิทยาศาสตร์จึงเป็นประเด็นสำคัญ มีการประมาณการว่าประมาณ 15-20% ของงานวิจัยที่ใช้สายพันธุ์เซลล์ทั้งหมดกำลังทำงานกับสายพันธุ์เซลล์ที่ระบุตัวตนผิดพลาด ดังนั้น การกำหนดลักษณะของสายพันธุ์เซลล์โดยใช้การวิเคราะห์ STR จึงมีความสำคัญอย่างยิ่งต่อการดำเนินการวิจัยที่เชื่อถือได้และสามารถทำซ้ำได้ นอกจากนี้ วารสารวิชาการจำนวนมากขึ้นกำลังกำหนดให้มีการตรวจสอบความถูกต้องของสายพันธุ์เซลล์ก่อนที่จะรับบทความ

บริการของเราประกอบด้วย

การตรวจสอบสายพันธุ์เซลล์
การเปรียบเทียบกับฐานข้อมูลออนไลน์
รายงานการวิเคราะห์พร้อมเผยแพร่

ใช้งานง่าย

กรุณาดาวน์โหลดแบบฟอร์มการสั่งซื้อการตรวจสอบสายพันธุ์เซลล์และ เพิ่มแผ่นที่กรอกข้อมูลครบถ้วนและพิมพ์แล้วลงในตัวอย่างการส่งของคุณ
กรุณาส่งตัวอย่างมาในซองบุนวมที่อุณหภูมิห้อง
สำหรับ gDNA กรุณาจัดเตรียม ≥ 50 μl ของ gDNA ที่มีความเข้มข้น 50ng/μl ใน Tris หรือ EDTA (10 mM Tris, 0.1 mM EDTA)
สำหรับเซลล์เพล็ต กรุณาจัดเตรียมเซลล์จำนวน 1.0-5.0 ล้านเซลล์ในรูปแบบเซลล์เพล็ต กรุณาล้างด้วย PBS สองครั้ง และแขวนลอยเซลล์ในเอทานอล 70-90% ปริมาณ 0.5 มิลลิลิตร

เครื่องหมาย

เซลล์มนุษย์ถูกจำแนกประเภทด้วยระบบ PowerPlex จาก Promega โดยใช้เครื่องหมาย STR จำนวน 16 ตัว
เซลล์ของหนูถูกจำแนกประเภทด้วยเครื่องหมาย STR จำนวน 18 ตำแหน่ง
เซลล์หนูถูกจำแนกประเภทด้วยเครื่องหมาย STR 14 ตัวและเครื่องหมายเฉพาะเพศหนึ่งตัว
เซลล์ของสุนัขถูกจำแนกประเภทด้วยเครื่องหมาย STR จำนวน 11 ตำแหน่ง
เซลล์แฮมสเตอร์ถูกจำแนกด้วยเครื่องหมาย STR จำนวน 10 ตัว

ผลลัพธ์

คุณจะได้รับผลลัพธ์ภายใน 2 สัปดาห์ทางอีเมล ผลลัพธ์จะรวมถึงการเปรียบเทียบข้อมูลกับฐานข้อมูล Cellosaurus สายเซลล์จะถูกจัดประเภทว่าเป็นสายพันธุ์ที่แท้จริงหรือถูกระบุผิด

การซ้ำแบบสั้นแบบแทนเด็ม (STRs)

โมทีฟดีเอ็นเอที่มี 2-13 เบสซึ่งซ้ำกันหลายร้อยครั้งประกอบกันเป็นซ้ำสั้นแบบต่อเนื่อง (STR) ความแตกต่างของจำนวนการซ้ำใน STR แต่ละบุคคลนำไปสู่ความหลากหลายในความยาวของชิ้นส่วนที่ผลิตขึ้นเมื่อใช้เทคนิค PCR สายเซลล์จะถูกวิเคราะห์โดยใช้ความแตกต่างของความยาวชิ้นส่วนเหล่านี้ในตำแหน่งหลายตำแหน่ง

การตรวจจับการผสมของสายพันธุ์เซลล์

สามารถระบุการปนเปื้อนของสายเซลล์หนึ่งโดยสายเซลล์เพิ่มเติมหนึ่งสายหรือมากกว่านั้นได้จนถึงความถี่ 10% ของสายเซลล์ที่ปนเปื้อน การรวมสายเซลล์มักจะให้โปรไฟล์ STR ที่มียอดสามยอดหรือมากกว่าสำหรับหนึ่งหรือหลายตำแหน่ง
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dem Repeat (STR)) | 900154

/media/bd/df/ac/1688729919/Cell_Line_Authentication_Order_Form_CLS.pdf

