
เนื่องจากปัญหาการปนเปื้อนข้ามและการระบุผิดเกิดขึ้นบ่อยครั้ง ความถูกต้องของเซลล์ที่ใช้ในโครงการวิจัยทางวิทยาศาสตร์จึงเป็นประเด็นสำคัญที่ได้รับการให้ความสนใจอย่างมาก มีการประมาณการว่าประมาณ 15-20% ของการวิจัยทั้งหมดที่ใช้สายเซลล์กำลังดำเนินการกับสายเซลล์ที่ถูกระบุผิด ดังนั้น การกำหนดโปรไฟล์ของสายเซลล์โดยใช้การวิเคราะห์ STR จึงเป็นสิ่งสำคัญยิ่งสำหรับการดำเนินการวิจัยที่เชื่อถือได้และสามารถทำซ้ำได้ นอกจากนี้ มีวารสารจำนวนมากขึ้นเรื่อยๆ ที่กำหนดให้ต้องมีการตรวจสอบความถูกต้องของสายเซลล์ก่อนที่จะรับบทความมาตีพิมพ์

บริการของเราประกอบด้วย

การตรวจสอบความถูกต้องของสายเซลล์
การเปรียบเทียบกับฐานข้อมูลออนไลน์
รายงานวิเคราะห์ที่พร้อมสำหรับการตีพิมพ์

ใช้งานง่าย

โปรดดาวน์โหลดแบบฟอร์มสั่งการตรวจสอบความถูกต้องของสายเซลล์และแนบแบบฟอร์มที่กรอกข้อมูลและพิมพ์เรียบร้อยแล้วไปกับตัวอย่างที่ส่งมา
กรุณาส่งตัวอย่างมาในซองบุนวมที่อุณหภูมิห้อง
สำหรับ gDNA โปรดส่งให้เรา ≥ 50 μl ของ gDNA ความเข้มข้น 50 ng/μl ใน Tris หรือ EDTA (10 mM Tris, 0.1 mM EDTA)
สำหรับเซลล์เพล็ต โปรดส่งเซลล์เพล็ตจำนวน 1.0–5.0 ล้านเซลล์มาให้เรา โปรดล้างด้วย PBS สองครั้ง และแขวนลอยใหม่ในเอทานอล 70–90% ปริมาณ 0.5 มล.

มาร์เกอร์

เซลล์มนุษย์ถูกกำหนดประเภทด้วยระบบ PowerPlex ของ Promega โดยใช้มาร์เกอร์ STR 16 ตัว
เซลล์หนูถูกกำหนดประเภทด้วยมาร์เกอร์ STR 18 ตัว
เซลล์หนูถูกกำหนดชนิดด้วยมาร์เกอร์ STR 14 ตัวและมาร์เกอร์เฉพาะเพศ 1 ตัว
เซลล์สุนัขถูกกำหนดชนิดด้วยมาร์เกอร์ STR 11 ตัว
เซลล์แฮมสเตอร์ถูกกำหนดประเภทด้วยมาร์เกอร์ STR 10 ตัว

ผล

คุณจะได้รับผลภายใน 2 สัปดาห์ทางอีเมล ผลดังกล่าวรวมถึงการเปรียบเทียบข้อมูลกับฐานข้อมูล Cellosaurus สายเซลล์จะถูกจัดประเภทว่าเป็นสายเซลล์ที่ได้รับการยืนยันหรือถูกระบุผิด

Short Tandem Repeats (STRs)

Short Tandem Repeats (STR) คือ ลวดลาย DNA ที่มี 2-13 เบส ซึ่งถูกซ้ำกันถึงหลายร้อยครั้ง ความแปรปรวนของจำนวนการซ้ำใน STR ของแต่ละบุคคล ทำให้เกิดความแตกต่างในความยาวของชิ้นส่วนที่ถูกสร้างขึ้นเมื่อใช้เทคนิค PCR สายเซลล์จะถูกวิเคราะห์โดยใช้ความแตกต่างในความยาวของชิ้นส่วนที่หลายตำแหน่ง

การตรวจหาการผสมผสานของสายเซลล์

สามารถระบุการปนเปื้อนของสายเซลล์หนึ่งโดยสายเซลล์อื่นหนึ่งหรือมากกว่าได้ แม้ความถี่ของสายเซลล์ที่ปนเปื้อนจะต่ำถึง 10% การผสมผสานสายเซลล์มักให้โปรไฟล์ STR ที่มีจุดสูงสุดสามจุดหรือมากกว่าสำหรับตำแหน่งเดียวหรือหลายตำแหน่ง
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