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Overovanie pravosti ludskych bunkovych linii (kratke ta
ndemové opakovania (STR)) | 900154

Vzhladom na vyskyt krizovej kontaminacie a nespravnej identifikacie je pravost buniek pouZivanych vo vedeckych vyskumnych projektoch
velkym problémom. Odhaduje sa, Ze priblizne 15 - 20 % v3etkych vyskumov zaloZenych na bunkovych liniach pracuje s nespravne
identifikovanymi bunkovymi liniami. Preto je urenie profilu bunkovej linie pomocou analyzy STR kl¢ové pre vykonavanie spolahlivého a
opakovatelného vyskumu. Okrem toho ¢oraz viac ¢asopisov vyZaduje overenie bunkovej linie pred prijatim ¢lanku.

Nasa sluzba zahria

e Overenie pravosti bunkovej linie
e Porovnanie s online databazami
e Spravu o analyze pripravenu na publikovanie

Jednoducho pouzitelnu stranku

e Stiahnite si objednavkovy formular na overenie pravosti bunkovych linii a vyplneny a vytlageny list pridajte k zasielke so
vzorkami.

¢ Vzorky nam poslite vo vypolstrovanej obalke priizbovej teplote.

¢ V pripade gDNA nam prosim poskytnite = 50 ul 50ng/ul gDNA v Tris alebo EDTA (10 mM Tris, 0,1 mM EDTA).

¢ V pripade bunkovych peliet nam poskytnite 1,0 - 5,0 milidbnov buniek ako bunkovt peletu. Dvakrat ich premyte PBS a resuspendujte
v 0,5 ml 70-90 % etanolu.

Markery

e Ludské bunky sa typizuji pomocou systému PowerPlex od spolo¢nosti Promega s pouZitim 16 markerov STR.
Mysie bunky sa typizuji pomocou 18 STR markerov.

e Bunky potkanov sa typizuju pomocou 14 STR markerov a jedného markera Specifického pre pohlavie.

e Psie bunky sa typizuji pomocou 11 STR markerov.

e Bunky Skrecka sa typizuju pomocou 10 STR markerov.

Vysledky

Vysledky dostanete do 2 tyZdfov e-mailom. Vysledky zahfiaju porovnanie Gdajov s databazou Cellosaurus. Bunkova linia bude klasifikovana
ako autenticka alebo nespravne identifikovana.

Kratke tandemové opakovania (STR)

Motiv DNA pozostavajuci z 2 az 13 baz, ktory sa opakuje az niekolko stokrat, tvori kratke tandemové opakovanie (STR). Individualna
variabilita v po¢te opakovani v STR vedie k rozdielom v diZke vytvorenych fragmentov pri pouZiti PCR. Bunkové linie sa profiluji pomocou
tychto rozdielov v dizke fragmentov na niekolkych lokusoch.

Detekcia zmesi bunkovych linii

Je mozné identifikovat kontaminaciu jednej bunkovej linie jednou alebo viacerymi dalsimi bunkovymi liniami aZz do 10 % frekvencie
kontaminujlcej bunkovej linie. Kombinacie bunkovych linii zvy¢ajne poskytuju profily STR s tromi alebo viacerymi vrcholmi pre jeden alebo
niekolko lokusov.
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