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Uwierzytelnianie ludzkich linii komorkowych (krotkie ta
ndemowe powtorzenia (STR)) | 900154

Biorac pod uwage powszechno$¢ zanieczyszczen krzyzowych i btednej identyfikacji, autentyczno$¢ komérek wykorzystywanych w
projektach badawczych stanowi powazny problem. Szacuje sie, ze okoto 15-20% wszystkich badan opartych na liniach komérkowych
wykorzystuje btednie zidentyfikowane linie komdrkowe. Dlatego tez okreslenie profilu linii komdrkowej za pomocg analizy STR ma kluczowe
znaczenie dla prowadzenia wiarygodnych i powtarzalnych badar. Ponadto coraz wiecej czasopism wymaga weryfikacji linii komdrkowej
przed przyjeciem artykutu do publikacji.

Nasza ustuga obejmuje

e Uwierzytelnianie linii komoérkowych
e Poréwnanie z internetowymi bazami danych
e Raport z analizy gotowy do publikacji

tatwa w uzyciu

¢ Prosimy o pobranie formularza zaméwienia na weryfikacje linii komérkowej oraz dotaczenie wypetnionego i wydrukowanego
arkusza do przesytki z prébkami.

e Przeslij nam probki w kopercie wyscietanej w temperaturze pokojowej.

o W przypadku gDNA prosimy o dostarczenie = 50 pl gDNA o stezeniu 50 ng/pl w roztworze Tris lub EDTA (10 mM Tris, 0,1 mM EDTA).

e W przypadku osaddéw komérkowych prosimy o dostarczenie 1,0-5,0 mln komérek w postaci osadu komérkowego. Prosimy o
dwukrotne przemycie PBS i zawieszenie w 0,5 ml 70-90% etanolu.

Markery

e Komorki ludzkie sa typowane za pomoca systemu PowerPlex firmy Promega z wykorzystaniem 16 markeréw STR.
e Komérki mysie sa typowane przy uzyciu 18 markeréw STR.

e Komorki szczurze sa typowane przy uzyciu 14 markeréw STR i jednego markera specyficznego dla ptci.

e Komorki psdw sa typowane przy uzyciu 11 markeréw STR.

o Komorki chomika sa typowane przy uzyciu 10 markeréw STR.

Wyniki

Wyniki otrzymasz w ciggu 2 tygodni pocztg elektroniczna. Wyniki obejmuja poréwnanie danych z baza danych Cellosaurus. Linia komérkowa
zostanie sklasyfikowana jako autentyczna lub btednie zidentyfikowana.

Krotkie powtorzenia tandemowe (STR)

Krétki powtdrny sekwencja (STR) to motyw DNA sktadajacy sie z 2-13 zasad, ktory powtarza sie nawet kilkaset razy. Indywidualna
zmienno$¢ liczby powtdrzen w sekwencji STR prowadzi do réznic w dtugosci fragmentdéw powstajacych podczas stosowania PCR. Linie
komérkowe sa profilowane przy uzyciu tych réznic w dtugosciach fragmentéw w kilku loci.

Wykrywanie mieszanek linii komorkowych

Mozliwe jest zidentyfikowanie zanieczyszczenia jednej linii komorkowej przez jedna lub wiecej dodatkowych linii komérkowych przy
czestotliwosci zanieczyszczenia wynoszacej nawet 10%. Kombinacje linii komdrkowych zazwyczaj daja profile STR z trzema lub wiecej
pikami dla jednego lub kilku loci.
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