
교차 오염과 오인 식별의 만연을 고려할 때, 과학 연구 프로젝트에 사용되는 세포의 진위 여부는 주요 관심사입니다. 전체 세포주 기반 연구의 약 15~20%가 잘못 식별된 세포주를 사용하는 것으로 추정됩니다. 따라서 신뢰할 수 있고 반복 가능한 연구를 수행하기 위해서는 STR 분석을 통해 세포주의 프로파일을 확인하는 것이 중요합니다. 또한 논문을 승인하기 전에 세포주 검증을 요구하는 저널이 점점 더 많아지고 있습니다.

당사 서비스에는 다음이 포함됩니다

세포주 인증
온라인 데이터베이스와의 비교
출판 준비가 완료된 분석 보고서

간편한 사용

세포주 인증 주문서를 다운로드 하여 작성 및 인쇄한 시트를 샘플 발송에 추가하세요.
실온에서 패딩 처리된 봉투에 샘플을 넣어 보내주세요.
GDNA의 경우, 50ng/μl 이상의 50μl gDNA를 Tris 또는 EDTA(10mM Tris, 0.1mM EDTA) 용액에 담아 보내주시기 바랍니다.
세포 펠릿의 경우, 1.0~5.0만 개의 세포를 세포 펠릿으로 제공해 주세요. PBS로 두 번 세척한 후 70-90% 에탄올 0.5ml에 다시 현탁하세요.

마커

인간 세포는 16개의 STR 마커를 사용하여 Promega의 PowerPlex 시스템으로 유형화합니다.
마우스 세포는 18개의 STR 마커로 타이핑합니다.
쥐 세포는 14개의 STR 마커와 1개의 성별 특이 마커를 사용하여 입력합니다.
개 세포는 11개의 STR 마커로 유형화됩니다.
햄스터 세포는 10개의 STR 마커로 입력됩니다.

결과

결과는 2주 이내에 이메일로 받아보실 수 있습니다. 결과에는 셀로사우루스 데이터베이스와의 데이터 비교가 포함됩니다. 세포주는 인증된 것으로 분류되거나 잘못 식별된 것으로 분류됩니다.

짧은 탠덤 반복(STR)

최대 수백 번 반복되는 2~13개의 염기로 이루어진 DNA 모티프는 짧은 탠덤 반복(STR)을 구성합니다. STR의 반복 횟수에 대한 개별적인 가변성은 PCR을 사용할 때 생성되는 단편의 길이에 변화를 가져옵니다. 세포주는 여러 유전자좌에서 이러한 단편 길이의 변화를 사용하여 프로파일링됩니다.

세포주 혼합물 검출

하나 이상의 추가 세포주에 의한 한 세포주의 오염을 오염 세포주의 10% 빈도까지 식별할 수 있습니다. 세포주 조합은 일반적으로 단일 또는 여러 유전자좌에 대해 3개 이상의 피크가 있는 STR 프로파일을 제공합니다.
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