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Tekintettel a keresztfertzés és a téves azonositas gyakorisagdra, a tudomanyos kutatasi projektekben felhasznalt sejtek hitelessége komoly
aggodalomra ad okot. Becslések szerint az 6sszes sejtvonal-alapu kutatas mintegy 15-20%-a tévesen azonositott sejtvonalakkal dolgozik.
Ezért a sejtvonal profiljanak STR-elemzéssel torténé meghatarozasa elengedhetetlen a megbizhaté és megismételhetd kutatasok
elvégzéséhez. Ezen feliil egyre tobb folydirat koveteli meg a sejtvonal hitelesitését a cikkek elfogadasanak feltételeként.

Szolgaltatasunk a kovetkezéket tartalmazza

e Sejtvonal-hitelesités
e Osszehasonlitas online adatbazisokkal
o Kozzétételre kész elemzési jelentés

Konnyen hasznalhato

o Kérjiik, téltse le a sejtvonal-hitelesitési megrendelélapot, és a kitdltott, kinyomtatott példanyt csatolja a mintakiildeményéhez.

o Kérjiik, a mintakat parnazott boritékban, szobahémérsékleten kiildje el nekiink.

gDNA esetén kérjik, kildjon nekiink = 50 pl 50 ng/ul koncentraci6ji gDNA-t Tris vagy EDTA (10 mM Tris, 0,1 mM EDTA) oldatban.

o Sejtpellet esetén kérjiik, 1,0-5,0 millid sejtet biztositson sejtpellet formajaban. Kérjiik, mossa at kétszer PBS-sel, majd szuszpendalja
Gjra 0,5 ml 70-90%-os etanolban.

Markerek

e Az emberi sejteket a Promega PowerPlex rendszerével, 16 STR-marker segitségével tipizaljuk.
o Az egérsejteket 18 STR-markerrel tipizaljuk.

e Apatkanysejteket 14 STR-marker és egy nem-specifikus marker segitségével tipizaljuk.

o Akutyasejtek tipizalasa 11 STR-marker segitségével torténik.

o Ahorcsogsejtek tipizalasa 10 STR-marker segitségével torténik.

Eredmények

Az eredményeket 2 héten beliil e-mailben kapja meg. Az eredmények tartalmazzak az adatok Gsszehasonlitasat a Cellosaurus adatbazissal. A
sejtvonalat hitelesitettnek vagy tévesen azonositottnak mindsitik.

Rovid tandem-ismétlédések (STR-ek)

Arovid tandem ismétlédéseket (STR-eket) 2-13 bazisbdl allé DNS-motivumok alkotjak, amelyek akar tobb szazszor is megismétlédhetnek.
Az STR-ekben az ismétlédések szamanak egyéni eltérései a PCR alkalmazasakor a keletkezd fragmensek hosszanak eltéréseihez vezetnek. A
sejtvonalak profiljat tobb l6kuszban a fragmensek hosszanak ezek alapjan torténd eltérései alapjan allitjak dssze.

Sejtvonal-keverékek kimutatasa

Lehetséges egy sejtvonal szennyez6désének azonositasa egy vagy tobb tovabbi sejtvonal altal, akér a szennyezd sejtvonal 10%-o0s
gyakorisagaig. A sejtvonal-kombinacidk jellemzéen harom vagy tobb csucsot tartalmazd STR-profilokat eredményeznek egy vagy tobb
[6kusz esetében.
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